
• 背景 
– シークエンス技術の発展に伴い，癌に
おける変異の網羅的な検出が可能に． 

– 個々の患者の変異のパターンの分類
により，癌の原因が推測できる． 
• C → A (喫煙） 
• TpCpN → TpTpN (APOBEC3) 

– これまで，確率モデルに基づいたパ
ターンマイニング法の提案がほとんど
なされていない． 

• 本発表 
– Hierarchical Dirichlet Processに基づく，
変異のパターンの検出法の提案． 
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